Laboklin Polska Sp. z 0.0.
Powstancow Slgskich 101
01-495 Warszawa

(022) 691 93 10.. 11.. 12 POLSKA SP. Z 0.0. | LABORATORIUM DIAGNOSTYCZNE

Lecznica: 1000 prywatne
Lek. kier:

Nr zlecenia: 07731368
Data przyjecia materiatu: 13.05.2022 Data wyniku: 20.05.2022 Materiat: Krew EDTA
Wrtasciciel: Adamiak Iwona

Gatunek: Pies Rasa: Mops Imig¢: NOVICHOK DE LOS NINIOS Pte¢: Samiec Data urodzenia: 25-08-2020
Nr Mikrochipu: 643099001218250 Tatuaz: Ksigega rodowodowa: 1X-91880

Badanie Wynik Jedn. Norma

8047 Niedobdr kinazy pirogronianowej (PK)
wynik badania nr:2205-W-35769

Niedobdér kinazy pirogronianowej (PK)

Wynik: Genotyp N/N

Interpretacja:
Badany pies posiada prawidiowy gen w uktadzie homozygotycznym. Zwierze nie jest nosicielem mutacji w genie PK-LR odpowiedzialnej za
PK.

Typ dziedziczenia: autosomalny recesywny

Badania naukowe wykazaly korelacje pomiedzy mutacja a objawami choroby u nastepujacych ras: Mops

Ksiega rodowodowa nr: IX-91880
Chip nr: 643099001218250
Tatuaz nr: -

Badania genetyczne zostaly wykonane w Laboklin GmbH, Steubenst. 4, Bad Kissingen, Niemcy. Laboratorium jest akredytowane zgodnie z
norma DIN EN ISO/IEC 17025:2018 do wykonywania w/w ustug (z wyjatkiem testéw wykonywanych w laboratorium wspdipracujacym). Laboklin
Polska Sp. z 0.0. peini role posrednika pomiedzy zlecajacym a wykonujacym.

Wysytajacy lekarz weterynarii jest odpowiedzialny za prawidiowa
identyfikacje zwierzecia wraz z jego danymi dotyczacymi wystanej

probki.

Nie podlega gwarancji.

Roszczenia dotyczace odszkodowania sa ograniczone do wysokosci

wartoéci wykonanego testu laboratoryjnego, jezeli prawo nie stanowi inaczej.

Istnieje mozliwo$¢, ze inne mutacje moga powodowaé te chorobe/fenotyp. Badanie zostato wykonane zgodnie z najnowsza wiedza i zgodnie
z najnowsza technologia.

8062 Hipertermia ztosliwa
wynik badania nr:2205-W-35769

Badanie genetyczne w kierunku hipertermii zlo$liwej (MH)

Wynik: genotyp N/N

Interpretacja:
Badany pies posiada homozygotycznie prawidiowy gen. Zwierze nie jest nosicielem mutacji w genie RYR1l dpowiedzialnej za MH.

Typ dziedziczenia: autosomalny dominujacy

Ksiega rodowodowa nr: IX-91880
Chip nr: 643099001218250
Tatuaz nr: -

Badania genetyczne zostaly wykonane w Laboklin GmbH, Steubenst. 4, Bad Kissingen, Niemcy. Laboratorium jest akredytowane zgodnie z
normg DIN EN ISO/IEC 17025:2005 do wykonywania w/w ustug (z wyjatkiem testé4w wykonywanych w laboratorium wspdipracujacym). Laboklin
Polska Sp. z 0.0. peini role pos$rednika pomiedzy zlecajacym a wykonujacym.

Wysytajacy lekarz weterynarii jest odpowiedzialny za prawidlowa
identyfikacje zwierzecia wraz z jego danymi dotyczacymi wystanej

probki.

Nie podlega gwarancji.

Roszczenia dotyczace odszkodowania sa ograniczone do wysokos$ci

wartoéci wykonanego testu laboratoryjnego, jezeli prawo nie stanowi inaczej.

Istnieje mozliwo$¢, ze inne mutacje moga powodowal te chorobe/fenotyp. Badanie zostalo wykonane zgodnie z najnowsza wiedza i zgodnie
z najnowsza technologia.

Druk wygenerowany elektronicznie, nie wymaga podpisu. Badanie autoryzowat(a): lek.wet. Julita Mision
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Laboklin Polska Sp. z 0.0.
Powstancow Slgskich 101
01-495 Warszawa

(022) 691 93 10.. 11.. 12 POLSKA SP. Z 0.0. | LABORATORIUM DIAGNOSTYCZNE

Lecznica: 1000 prywatne
Lek. kier:

Nr zlecenia: 07731368
Data przyjecia materiatu: 13.05.2022 Data wyniku: 20.05.2022 Materiat: Krew EDTA
Wrtasciciel: Adamiak Iwona

Gatunek: Pies Rasa: Mops Imig¢: NOVICHOK DE LOS NINIOS Pte¢: Samiec Data urodzenia: 25-08-2020
Nr Mikrochipu: 643099001218250 Tatuaz: Ksigega rodowodowa: 1X-91880

Badanie Wynik Jedn. Norma

8158 Mielopatia degeneracyjna exon 2
wynik badania nr: 2205-W-35769

Badanie PCR w kierunku mielopatii degeneracyjnej
Wynik: genotyp N/N (Exon 2)

Interpretacja:
Badany pies posiada prawidiowy gen w uktadzie homozygotycznym i nie jest nosicielem czynnika wysokiego ryzyka w exonie 2 w obrebie
genu SOD1 uznawanego za czynnik predysponujacy w kierunku mielopatii degeneracyjnej.

Typ dziedziczenia: autosomalny recesywny

U Bernenskich Pséw Pasterskich mutacja w exonie 1 genu SOD1 réwniez wystepuje w korelacji z mielopatia degeneracyjna.

Ksiega rodowodowa nr: IX-91880
Chip nr: 643099001218250
Tatuaz nr: -

Badania genetyczne zostaty wykonane w Laboklin GmbH, Steubenst. 4, Bad Kissingen, Niemcy. Laboratorium jest akredytowane zgodnie z
norma DIN EN ISO/IEC 17025:2018 do wykonywania w/w ustug (z wyjatkiem testéw wykonywanych w laboratorium wspdipracujacym). Laboklin
Polska Sp. z 0.0. peini role posrednika pomiedzy zlecajacym a wykonujacym.

Wysytajacy lekarz weterynarii jest odpowiedzialny za prawidlowa
identyfikacje zwierzecia wraz z jego danymi dotyczacymi wysltanej

proébki.

Nie podlega gwarancji.

Roszczenia dotyczace odszkodowania sa ograniczone do wysokosci

wartosci wykonanego testu laboratoryjnego, jezeli prawo nie stanowi inaczej.

Istnieje mozliwo$¢, ze inne mutacje moga powodowaé te chorobe/fenotyp. Badanie zostalo wykonane zgodnie z najnowsza wiedza i zgodnie
z najnowsza technologia.

8226 PLL (Primary Lens Luxation)
wynik badania nr: 2205-W-35769

Badanie PCR w kierunku pierwotnego zwichniecia soczewki (PLL)
Wynik: Genotyp: N/N

Interpretacja:
Badany pies posiada prawidiowy gen w ukladzie homozygotycznym. Pies nie jest obciazony mutacja w genie ADAMTS17 odpowiedzialna za
pierwotne zwichniecie soczewki (PLL) .

Typ dziedziczenia: autosomalny recesywny

Badania naukowe potwierdzity korelacje pomiedzy mutacja a objawami choroby u nastepujacych ras: American Eskimo Dog, American
Hairless Terrier, Australian Cattle Dog, Chinese Crested, Chinese Foo Dog, Fox Terrier, Jagd Terrier, Jack Russell Terrier, Lakeland
Terrier, Lancashire Heeler, Lucas Terrier, Miniature Bull Terrier, Norfolk Terrier, Norwich Terrier, Parson Russell Terrier,
Patterdale Terrier, Pug, Rat Terrier, Sealyham Terrier, Teddy Roosevelt Terrier, Tenterfield Terrier, Tibetan Terrier, Volpino
Italiano, Welsh Terrier, Westphalia Terrier, Yorkshire Terrier, Danish-Swedish Farmdog.

Ksiega rodowodowa nr: IX-91880
Chip nr: 643099001218250
Tatuaz nr: -—=

Badania genetyczne zostaly wykonane w Laboklin GmbH, Steubenst. 4, Bad Kissingen, Niemcy. Laboratorium jest akredytowane zgodnie z
normg DIN EN ISO/IEC 17025:2018 do wykonywania w/w ustug (z wyjatkiem testé4w wykonywanych w laboratorium wspdipracujacym). Laboklin
Polska Sp. z 0.0. peini role pos$rednika pomiedzy zlecajacym a wykonujacym.

Wysytajacy lekarz weterynarii jest odpowiedzialny za prawidlowa
identyfikacje zwierzecia wraz z jego danymi dotyczacymi wystanej

probki.

Nie podlega gwarancji.

Roszczenia dotyczace odszkodowania sa ograniczone do wysokos$ci

wartoéci wykonanego testu laboratoryjnego, jezeli prawo nie stanowi inaczej.

Istnieje mozliwo$¢, ze inne mutacje moga powodowal te chorobe/fenotyp. Badanie zostalo wykonane zgodnie z najnowsza wiedza i zgodnie
z najnowsza technologia.

Druk wygenerowany elektronicznie, nie wymaga podpisu. Badanie autoryzowat(a): lek.wet. Julita Mision
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Laboklin Polska Sp. z 0.0.
Powstancow Slgskich 101
01-495 Warszawa

(022) 691 93 10.. 11.. 12 POLSKA SP. Z 0.0. | LABORATORIUM DIAGNOSTYCZNE

Lecznica: 1000 prywatne
Lek. kier:

Nr zlecenia: 07731368
Data przyjecia materiatu: 13.05.2022 Data wyniku: 20.05.2022 Materiat: Krew EDTA
Wrtasciciel: Adamiak Iwona

Gatunek: Pies Rasa: Mops Imig¢: NOVICHOK DE LOS NINIOS Pte¢: Samiec Data urodzenia: 25-08-2020
Nr Mikrochipu: 643099001218250 Tatuaz: Ksigega rodowodowa: 1X-91880

Badanie Wynik Jedn. Norma

8429 Necrotizing Meningoencephalitis (PDE)
wynik badania nr: 2205-W-35769

Necrotizing Meningoencephalitis (PDE) - PCR

Wynik: Genotyp N/N (wolny)

Interpretacja:

Badany pies posiada prawidiowy gen w ukladzie homozygotycznym i nie jest nosicielem czynnika wysokiego ryzyka rozwoju Martwiczego
Meningoencephalitis w genie DLA-DPBI1.

Typ dziedziczenia: autosomalny recesywny
Badania naukowe wykazatly korelacje pomiedzy mutacja a objawami choroby dla rasy Mops.

Ksiega rodowodowa nr: IX-91880
Chip nr: 643099001218250
Tatuaz nr: -

Badania genetyczne zostaly wykonane w Laboklin GmbH, Steubenst. 4, Bad Kissingen, Niemcy. Laboratorium jest akredytowane zgodnie =z
norma DIN EN ISO/IEC 17025:2018 do wykonywania w/w ustug (z wyjatkiem testéw wykonywanych w laboratorium wspdipracujacym). Laboklin
Polska Sp. z o0.0. peini role posrednika pomiedzy zlecajacym a wykonujacym.

Wysytajacy lekarz weterynarii jest odpowiedzialny za prawidlowa
identyfikacje zwierzecia wraz z jego danymi dotyczacymi wystanej

probki.

Nie podlega gwarancji.

Roszczenia dotyczace odszkodowania sa ograniczone do wysokosci

wartosci wykonanego testu laboratoryjnego, Jjezeli prawo nie stanowi inaczej.

Istnieje mozliwoéé¢, ze inne mutacje moga powodowaé¢ te chorobe/fenotyp. Badanie zostato wykonane zgodnie z najnowsza wiedza i zgodnie
z najnowsza technologia.

Druk wygenerowany elektronicznie, nie wymaga podpisu. Badanie autoryzowat(a): lek.wet. Julita Mision
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Laboklin Polska Sp. z o0.0.
Powstancow Slgskich 101
01-495 Warszawa

(022) 691 93 10.. 11.. 12 POLSKA SP. Z 0.0. | LABORATORIUM DIAGNOSTYCZNE

Lecznica: 1000 prywatne

Lek. kier:

Nr zlecenia: 07744192

Data przyjecia materiatu: 14.07.2022 Data wyniku: 21.07.2022 Materiat: Krew EDTA
Wiasciciel: Adamiak Iwona

Gatunek: Pies Rasa: Mops  Imie:[FANTASTICIFUMIKOIGENTTEIMIRE Plec: Samica Data urodzenia: 15-04-2020

Nr Mikrochipu: 616093900538784 Tatuaz: Ksiega rodowodowa: PKR.IX-91982

Badanie Wynik Jedn. Norma

8047 Niedobor kinazy pirogronianowej -
wynik badania nr: 2207-W-51680

Niedobdér kinazy pirogronianowej (PK)

Wynik: Genotyp-

Interpretacja:
Badany pies posiada prawidiowy gen w uktadzie homozygotycznym. Zwierze nie jest nosicielem mutacji w genie PK-LR odpowiedzialnej za
PK.

Typ dziedziczenia: autosomalny recesywny

Badania naukowe wykazaly korelacje pomiedzy mutacja a objawami choroby u nastepujacych ras: Mops

Ksiega rodowodowa nr: PKR.IX-91982
Chip nr: 616093900538784
Tatuaz nr: -

Badania genetyczne zostaly wykonane w Laboklin GmbH, Steubenst. 4, Bad Kissingen, Niemcy. Laboratorium jest akredytowane zgodnie z
norma DIN EN ISO/IEC 17025:2018 do wykonywania w/w usltug (z wyjatkiem testéw wykonywanych w laboratorium wspdéipracujacym). Laboklin
Polska Sp. z 0.0. peini role posrednika pomiedzy zlecajacym a wykonujacym.

Wysytajacy lekarz weterynarii jest odpowiedzialny za prawidiowa
identyfikacje zwierzecia wraz z jego danymi dotyczacymi wystanej

probki.

Nie podlega gwarancji.

Roszczenia dotyczace odszkodowania sa ograniczone do wysokosci

wartoéci wykonanego testu laboratoryjnego, jezeli prawo nie stanowi inaczej.

Istnieje mozliwo$¢, ze inne mutacje moga powodowaé te chorobe/fenotyp. Badanie zostato wykonane zgodnie z najnowsza wiedza i zgodnie
z najnowsza technologia.

nie uzywac 8362
wynik badania nr: 2207-W-51680

Badanie genetyczne w kierunku hipertermii zlo$liwej (MH)

Wynik: genotyp .

Interpretacja:
Badany pies posiada homozygotycznie prawidiowy gen. Zwierze nie jest nosicielem mutacji w genie RYR1 dpowiedzialnej za MH.

Typ dziedziczenia: autosomalny dominujacy

Ksiega rodowodowa nr: PKR.IX-91982
Chip nr: 616093900538784
Tatuaz nr: J—

Badania genetyczne zostaty wykonane w Laboklin GmbH, Steubenst. 4, Bad Kissingen, Niemcy. Laboratorium jest akredytowane zgodnie z
norma DIN EN ISO/IEC 17025:2005 do wykonywania w/w ustug (z wyjatkiem testéw wykonywanych w laboratorium wspdipracujacym). Laboklin
Polska Sp. z 0.0. peini role posrednika pomiedzy zlecajacym a wykonujacym.

Wysytajacy lekarz weterynarii jest odpowiedzialny za prawidiowa
identyfikacje zwierzecia wraz z jego danymi dotyczacymi wystanej

probki.

Nie podlega gwarancji.

Roszczenia dotyczace odszkodowania sa ograniczone do wysokosci

warto$sci wykonanego testu laboratoryjnego, Jjezeli prawo nie stanowi inaczej.

Istnieje mozliwo$¢, ze inne mutacje moga powodowaé te chorobe/fenotyp. Badanie zostalo wykonane zgodnie z najnowsza wiedza i zgodnie
z najnowsza technologia.

Druk wygenerowany elektronicznie, nie wymaga podpisu. Badanie autoryzowat(a): lek.wet. Julita Mision
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Laboklin Polska Sp. z o0.0.
Powstancow Slgskich 101
01-495 Warszawa

(022) 691 93 10.. 11.. 12 POLSKA SP. Z 0.0. | LABORATORIUM DIAGNOSTYCZNE

Lecznica: 1000 prywatne

Lek. kier:

Nr zlecenia: 07744192

Data przyjecia materiatu: 14.07.2022 Data wyniku: 21.07.2022 Materiat: Krew EDTA
Wiasciciel: Adamiak Iwona

Gatunek: Pies Rasa: Mops  Imie:[FANTASTICIFUMIKOIGENTTEIMIRE Plec: Samica Data urodzenia: 15-04-2020

Nr Mikrochipu: 616093900538784 Tatuaz: Ksiega rodowodowa: PKR.IX-91982

Badanie Wynik Jedn. Norma

8158
wynik badania nr: 2207-W-51680

Badanie PCR w kierunku mielopatii degeneracyjnej

Wynik: genotyp . (Exon 2)

Interpretacja:
Badany pies posiada prawidiowy gen w uktadzie homozygotycznym i1 nie jest nosicielem czynnika wysokiego ryzyka w exonie 2 w obrebie
genu SOD1 uznawanego za czynnik predysponujacy w kierunku mielopatii degeneracyjnej.

Typ dziedziczenia: autosomalny recesywny

U Bernenskich Pséw Pasterskich mutacja w exonie 1 genu SOD1 réwniez wystepuje w korelacji z mielopatia degeneracyjna.

Ksiega rodowodowa nr: PKR.IX-91982
Chip nr: 616093900538784
Tatuaz nr: -

Badania genetyczne zostaty wykonane w Laboklin GmbH, Steubenst. 4, Bad Kissingen, Niemcy. Laboratorium jest akredytowane zgodnie z
norma DIN EN ISO/IEC 17025:2018 do wykonywania w/w ustug (z wyjatkiem testdéw wykonywanych w laboratorium wspdipracujacym). Laboklin
Polska Sp. z o0.0. peini role posrednika pomiedzy zlecajacym a wykonujacym.

Wysytajacy lekarz weterynarii jest odpowiedzialny za prawidlowa
identyfikacje zwierzecia wraz z jego danymi dotyczacymi wystanej

probki.

Nie podlega gwarancji.

Roszczenia dotyczace odszkodowania sa ograniczone do wysokosci

warto$sci wykonanego testu laboratoryjnego, Jjezeli prawo nie stanowi inaczej.

Istnieje mozliwo$¢, ze inne mutacje moga powodowaé te chorobe/fenotyp. Badanie zostalo wykonane zgodnie z najnowsza wiedza i zgodnie
z najnowsza technologia.

8226
wynik badania nr: 2207-W-51680

Badanie PCR w kierunku pierwotnego zwichniecia soczewki (PLL)

Wynik: Genotyp: .

Interpretacja:
Badany pies posiada prawidiowy gen w ukladzie homozygotycznym. Pies nie Jjest obciazony mutacja w genie ADAMTS17 odpowiedzialna za
pilerwotne zwichniecie soczewki (PLL).

Typ dziedziczenia: autosomalny recesywny

Badania naukowe potwierdzity korelacje pomiedzy mutacja a objawami choroby u nastepujacych ras: American Eskimo Dog, American
Hairless Terrier, Australian Cattle Dog, Chinese Crested, Chinese Foo Dog, Fox Terrier, Jagd Terrier, Jack Russell Terrier, Lakeland
Terrier, Lancashire Heeler, Lucas Terrier, Miniature Bull Terrier, Norfolk Terrier, Norwich Terrier, Parson Russell Terrier,
Patterdale Terrier, Pug, Rat Terrier, Sealyham Terrier, Teddy Roosevelt Terrier, Tenterfield Terrier, Tibetan Terrier, Volpino
Italiano, Welsh Terrier, Westphalia Terrier, Yorkshire Terrier, Danish-Swedish Farmdog.

Ksiega rodowodowa nr: PKR.IX-91982
Chip nr: 616093900538784
Tatuaz nr: -

Badania genetyczne zostaly wykonane w Laboklin GmbH, Steubenst. 4, Bad Kissingen, Niemcy. Laboratorium jest akredytowane zgodnie z
norma DIN EN ISO/IEC 17025:2018 do wykonywania w/w usitug (z wyjatkiem testéw wykonywanych w laboratorium wspéipracujacym). Laboklin
Polska Sp. z 0.0. peini role posrednika pomiedzy zlecajacym a wykonujacym.

Wysytajacy lekarz weterynarii jest odpowiedzialny za prawidiowa
identyfikacje zwierzecia wraz z jego danymi dotyczacymi wystanej

probki.

Nie podlega gwarancji.

Roszczenia dotyczace odszkodowania sa ograniczone do wysokosci

wartoéci wykonanego testu laboratoryjnego, jezeli prawo nie stanowi inaczej.

Istnieje mozliwo$¢, ze inne mutacje moga powodowaé te chorobe/fenotyp. Badanie zostato wykonane zgodnie z najnowsza wiedza i zgodnie
z najnowsza technologia.

Druk wygenerowany elektronicznie, nie wymaga podpisu. Badanie autoryzowat(a): lek.wet. Julita Mision
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Laboklin Polska Sp. z o0.0.
Powstancow Slgskich 101
01-495 Warszawa

(022) 691 93 10.. 11.. 12 POLSKA SP. Z 0.0. | LABORATORIUM DIAGNOSTYCZNE

Lecznica: 1000 prywatne

Lek. kier:

Nr zlecenia: 07744192

Data przyjecia materiatu: 14.07.2022 Data wyniku: 21.07.2022 Materiat: Krew EDTA
Wiasciciel: Adamiak Iwona

Gatunek: Pies Rasa: Mops Imie: FANTASTICIFUMIKOIGENTTEIMIRE Pilec: Samica Data urodzenia: 15-04-2020

Nr Mikrochipu: 616093900538784 Tatuaz: Ksiega rodowodowa: PKR.IX-91982

Badanie Wynik Jedn. Norma

8429
wynik badania nr: 2207-W-51680

Necrotizing Meningoencephalitis (PDE) - PCR

Wynik: Genotyp . (wolny)

Interpretacja:

Badany pies posiada prawidiowy gen w ukladzie homozygotycznym i nie jest nosicielem czynnika wysokiego ryzyka rozwoju Martwiczego
Meningoencephalitis w genie DLA-DPBI1.

Typ dziedziczenia: autosomalny recesywny
Badania naukowe wykazaly korelacje pomiedzy mutacja a objawami choroby dla rasy Mops.

Ksiega rodowodowa nr: PKR.IX-91982
Chip nr: 616093900538784
Tatuaz nr: -

Badania genetyczne zostaty wykonane w Laboklin GmbH, Steubenst. 4, Bad Kissingen, Niemcy. Laboratorium jest akredytowane zgodnie z
norma DIN EN ISO/IEC 17025:2018 do wykonywania w/w ustug (z wyjatkiem testdé4w wykonywanych w laboratorium wspdipracujacym). Laboklin
Polska Sp. z o0.0. peini role posrednika pomiedzy zlecajacym a wykonujacym.

Wysytajacy lekarz weterynarii jest odpowiedzialny za prawidlowa
identyfikacje zwierzecia wraz z jego danymi dotyczacymi wystanej

probki.

Nie podlega gwarancji.

Roszczenia dotyczace odszkodowania sa ograniczone do wysokosci

wartosci wykonanego testu laboratoryjnego, Jjezeli prawo nie stanowi inaczej.

Istnieje mozliwo$¢, ze inne mutacje moga powodowaé te chorobe/fenotyp. Badanie zostalo wykonane zgodnie z najnowsza wiedza i zgodnie
z najnowsza technologia.

Druk wygenerowany elektronicznie, nie wymaga podpisu. Badanie autoryzowat(a): lek.wet. Julita Mision
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	Niko 1 Adamiak Iwona 07731368 20.05.2022
	NIKO Adamiak Iwona 07744192 21.07.2022

